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Prof. Dr. Bódis József 
Egyetemi tanár 
Rektor  
Pécsi Tudományegyetem 
Pécs, Vasvári Pál u. 4. 
7624 
 
 
Tisztelt Rektor Úr! 
 
 

Alulírott, Dr. Reuter Gábor megpályázom a Pécsi Tudományegyetem, Általános 

Orvostudományi Kar, Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet intézetvezetıi 

(intézetigazgatói) állását, mely a Pécsi Tudományegyetem honlapján 2015. november 25-én 

került közzétételre (pályázati adatbázis azonosító: 6607). A pályázatot a pályázati kiírás 

megadott feltételei, az Egyetem elıírásai (SZMSZ, 5/2014. rektori utasítás) és a Magyar 

Felsıoktatási Akkreditációs Bizottság (MAB, 2015) ajánlásainak figyelembe vételével 

állítottam össze, magyar nyelven. A 3 oldalas rövid szakmai önéletrajz és a 3 hónapnál nem 

régebbi erkölcsi bizonyítványom mellett összekapcsolva mellékeltem az elıírt teljes és 

kibontott személyi részeket, a beadáskor lezárt MTMT táblázatot, a vezetıi elképzeléseket 

(szakmai koncepció, tervek és elképzelések), a nyilatkozatokat és a mellékletben a 

végzettséget-szakképzettséget igazoló okiratok közjegyzı által hitelesített másolatait, 173 

számozott oldalon.  

A nyomtatott és az elektronikusan (fuchs.eva@pte.hu) benyújtott pályázati anyag 

formailag és tartalmilag megegyezik. A végzettséget-szakképzettséget igazoló okiratok 

közjegyzı által hitelesített másolatait a nyomtatott példány tartalmazza. Az MTMT táblázatot 

Farkas Andrea könyvtáros (MTMT Adatbázis-karbantartó csoport, Tel.: 06-1-411-6330) 

ellenırizte. 

 

Kérem a Rektor Urat és a Bíráló Bizottságok tagjait, hogy pályázati anyagom 

megismerését követıen azt támogatni szíveskedjenek. 

 

Pécs, 2015. december 9. 

   Tisztelettel, 

 

       Dr. Reuter Gábor 
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SZEMÉLYI RÉSZ 

SZEMÉLYES ADATOK 
 
NÉV:        Dr. REUTER GÁBOR KAMILLÓ 
VÉGZETTSÉG:    általános orvos, az orvosi mikrobiológia szakorvosa 
TUDOMÁNYOS FOKOZAT: Ph.D., Med. Habil., D.Sc. 
ÁLLAMPOLGÁRSÁG:    magyar 
SZÜLETÉSI IDİ, HELY:    1973. október 9., Pécs 
LAKCÍM:      7632, Pécs, Enyezd utca 19. 
E-MAIL CÍM:     reuter.gabor@gmail.com; reuter.gabor@ddr.antsz.hu   
CSALÁDI ÁLLAPOT:     nıs, feleség: Dr. Reuterné Török Tímea  

   gyermekek: Reuter Réka (2002);  
 Reuter Ákos Kamilló (2005) 

 

SZAKMAI ÖNÉLETRAJZ 

 

TANULMÁNYOK: 
 
       1988 - 1992                   KÖZÉPISKOLA 
     Nagy Lajos Gimnázium, Pécs 
     Speciális kémia tagozat 
     érettségi eredmény: "kitőnı" (C-16./1992) 
       
         1993 - 1999  EGYETEM 
     Pécsi Orvostudományi Egyetem, Pécs 
     Általános Orvostudományi Kar 
     diploma: "summa cum laude" (69-124/1999.) 
     
       1999 - 2002  DOKTORI (Ph.D.) KÉPZÉS és FOKOZAT   

Állami ösztöndíjas Ph.D. hallgató  
Pécsi Tudományegyetem, Pécs 
Általános Orvostudományi Kar 
Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet 
diploma: "summa cum laude" (12/2003.) (virológia) 

 
2010 HABILITÁCIÓ 

Pécsi Tudományegyetem, Pécs 
(elméleti orvostudományok, virológia) (24/2010/habil) 
 

2012  ORVOSI MIKROBIOLÓGIA SZAKVIZSGA 
  az orvosi mikrobiológia szakorvosa 

Nemzeti Vizsgabizottság, Budapest 
szakvizsga eredmény: "kiválóan megfelelt" (621/2012) 

 
2015   MTA DOKTORA (D.Sc.) 
    Orvostudományok 

Magyar Tudományos Akadémia,  
    Orvosi Tudományok Osztálya (5296/2015)  
    http://mta.hu/koztestuleti_tagok?PersonId=23391  
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KÖZIGAZGATÁSI ISMERETEK: Közigazgatási alapvizsga (9/2003.) 
      Országos Közigazgatási Vizsgabizottság 

Közigazgatási szakvizsga (90/2005.) 
      Országos Közigazgatási Vizsgabizottság 
 
 
NYELVTUDÁS:   ANGOL (középfok "C", A045640/2002) 
     NÉMET (alapfok "A", RN099/2000) 
     OROSZ 
 
MUNKAHELY: 
 
       2002. júl. – 2004. febr. laboratóriumi orvos, csoportvezetı (köztisztviselı) 

Állami Népegészségügyi és Tisztiorvosi Szolgálat 
     Baranya Megyei Intézete, Pécs 
     Regionális Virológiai Laboratórium 

("Gastroenterális Vírusok Nemzeti Referencia 
Laboratóriuma")  

 
     2004. febr. – 2006. dec. megbízott laboratórium-vezetı (köztisztviselı) 

Állami Népegészségügyi és Tisztiorvosi Szolgálat 
     Baranya Megyei Intézete, Pécs 
     Regionális Virológiai Laboratórium 

("Gastroenterális Vírusok Nemzeti Referencia 
Laboratóriuma")  

 
     2007. jan. – jelenleg laboratórium-vezetı (köztisztviselı) 

Állami Népegészségügyi és Tisztiorvosi Szolgálat 
     Dél-Dunántúli Regionális Intézete, Pécs 
     Regionális Virológiai Laboratórium 

("Gastroenterális Vírusok Nemzeti Referencia 
Laboratóriuma")  

 
     2008. febr. – jelenleg osztályvezetı-helyettes (vezetı-tanácsos) 

Állami Népegészségügyi és Tisztiorvosi Szolgálat 
     Dél-Dunántúli Regionális Intézete, Pécs 
     Mikrobiológiai Laboratóriumi Osztály 
      
     melynek neve 2011. január 1-tıl: 
 

Baranya Megyei Kormányhivatal 
     Népegészségügyi Szakigazgatási Szerve, Pécs 
     Mikrobiológiai Laboratóriumi Osztály 
 

melynek neve 2015. április 1-tıl: 
 

Baranya Megyei Kormányhivatal 
     Népegészségügyi Fıosztály, Pécs 
     Laboratóriumi Osztály 
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KÜLFÖLDI TANULMÁNYUTAK: 
 
 
     2001. jan. 15. - ápr. 15.   

Center for Pediatric Research (CPR),  
Children’s Hospital of The King’s Daughters and Eastern 
Virginia Medical School (EVMS), Norfolk, Virginia, 
Amerikai Egyesült Államok 
(társkutatók: David O. Matson M.D., Ph.D., Xi Jiang 
Ph.D.) 
Calicivírusok molekuláris epidemiológiai vizsgálata (RT-
PCR, szekvenálás, phylogenetikai elemzés, cikkírás) 

 
2003. jún. 11. - aug. 18. 

Research Laboratory for Infectious Diseases and 
Perinatal Screening  
National Institute of Public Health and The Environment 
(RIVM), Bilthoven, Hollandia 
(társkutató: Marion Koopmans D.V.M., Ph.D.)  
Calicivírusok molekuláris epidemiológiai vizsgálata (RT-
PCR, szekvenálás, phylogenetikai elemzés, cikkírás) 

 
2004. márc. 16. - ápr. 3.  

Communicable Disease Surveillance Centre (CDSC) és 
Respiratory, Enteric and Neurological Virus Laboratory, 
Health Protection Agency (PHLS/HPA)  
Colindale, London, Egyesült Királyság 
(társkutató: Jim Gray Ph.D., David Brown Ph.D.) 
elektronmikroszkópos technikák tanulmányozása és 
gyakorlása a virális partikulák kimutatására 

 
 2005. aug. 21. - aug. 27. 

Research Laboratory for Infectious Diseases and 
Perinatal Screening  
National Institute of Public Health and The Environment 
(RIVM), Bilthoven, Hollandia  
(társkutató: Marion Koopmans D.V.M., Ph.D.)  
Enterális vírusok (hepatitis A vírus, hepatitis E vírus, 
calicivírusok) molekuláris epidemiológiai vizsgálata 
(RT-PCR, szekvenálás, phylogenetikai elemzés, cikkírás) 

 
2006. júl. 10. - aug. 18. 

Research Laboratory for Infectious Diseases and 
Perinatal Screening  
National Institute of Public Health and The Environment 
(RIVM), Bilthoven, Hollandia  
(társkutató: Marion Koopmans D.V.M., Ph.D.)  
Calicivírusok molekuláris biológiai vizsgálata (RT-PCR, 
szekvenálás, phylogenetikai elemzés, cikkírás) 
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2011. máj. 20 – jún. 8. Blood Systems Research Institute (BSRI) 
 University of California San Francisco (UCSF) 
 San Francisco, California 
 Amerikai Egyesült Államok 
 (társkutató: Eric Delwart Ph.D.) 
 virális metagenomikai vizsgálatok, pyroszekvenálás 

(„next generation sequencing” NGS módszerek) 
alkalmazása, bioinformatikai elemzések, új vírusok 
felfedezése, cikkírás 

 
2015. ápr. 21 – máj. 11. Blood Systems Research Institute (BSRI) 
 University of California San Francisco (UCSF) 
 San Francisco, California 
 Amerikai Egyesült Államok 
 (társkutató: Eric Delwart Ph.D.) 
 virális metagenomikai vizsgálatok, „next generation 

sequencing” NGS módszerek alkalmazása, 
bioinformatikai elemzések, új vírusok felfedezése, 
cikkírás 

 
 
RENDSZERES OKTATÁSI TEVÉKENYSÉG: 
 
 

A;  Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem,  
Általános Orvostudományi Kar  
Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet  

Tananyag:  Orvosi Virológia (graduális) gyakorlatok 
III. éves általános orvostanhallgatók 

   Kezdete:  1999. szeptembertıl 2011. májusig 
Óraszám: 4 óra gyakorlat/csoport/I. félév, magyar nyelven 

4 óra gyakorlat/csoport/I félév, angol nyelven 
(1999-2001 között Dr. Szőcs György helyettesítıjeként, 2002-tıl 
egyszemélyő gyakorlatvezetı) 

 
B; Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem,  

Általános Orvostudományi Kar  
Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet  

Tananyag:  Orvosi Virológia (graduális) órarend szerinti elıadás 
III. éves általános orvostanhallgatók 

   Kezdete:  2002. márciustól 2011. májusig 
   Óraszám: 14 óra elıadás/I. félév, magyar nyelven 

14 óra elıadás/I. félév, angol nyelven 
 

C;  Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem, 
   Általános Orvostudományi Kar  
   Fogorvostudományi Szak/Kar 

Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet  
Tananyag:  Orvosi Virológia (graduális) órarend szerinti elıadás 

III. éves fogorvostan hallgatók 
   Kezdete:  2002. márciustól 2011. májusig 

Óraszám: 6 óra elıadás/II. félév, magyar nyelven 
  6 óra elıadás/II. félév, angol nyelven 

 
D; Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem,  

Általános Orvostudományi Kar  
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Fogorvostudományi Szak/Kar 
Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet  

Tananyag:  Orvosi Virológia (graduális) gyakorlatok 
III. éves fogorvostan hallgatók 

   Kezdete:  2002. márciustól 2011. májusig 
Óraszám: 2 óra gyakorlat/II. félév, magyar nyelven 

2 óra gyakorlat/II. félév, angol nyelven 
 

E; Intézmény: Pécsi Tudományegyetem 
     Általános Orvostudományi Kar 

Orvosi Népegészségtani Intézet 
Tananyag: Közegészségtani (graduális) gyakorlatok  

IV. éves általános orvostanhallgatók 
Kezdete: 2002. márciustól 2013. májusig 
Óraszám: 2 óra gyakorlat/csoport/II. félév, magyar nyelven 

2 óra gyakorlat/csoport/II. félév, angol nyelven 
 

F; Intézmény: Országos Vérellátó Szolgálat 
     Pécsi Regionális Vérellátó Központ 
   Tananyag: Vértranszfúziós tanfolyam 

„Vérrel átvihetı fertızı betegségek I. -HIV/AIDS” elıadás 
rezidens orvosok részére 

   Kezdete: 2003. szeptembertıl jelenleg 
 Óraszám: 3 elıadás/év, magyar nyelven 
 
G; Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem  

Egészségtudományi Kar 
Kaposvári Képzési Központ 

   Tananyag: Orvosi Virológiai gyakorlatok 
     Orvosdiagnosztikai Laboratóriumi Analitikus Szak hallgatói 
   Kezdete: 2005. szeptembertıl jelenleg 
   Óraszám: 1 hét laboratóriumi gyakorlat 
 

H;  Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem  
Gyógyszerésztudományi Szak 

Tananyag:  Orvosi Virológia (graduális) órarend szerinti elıadás 
III. éves gyógyszerész hallgatók  

   Kezdete: 2006. szeptembertıl 2011. májusig 
Óraszám:  10 óra elıadás/II. félév, magyar nyelven 

 
I;  Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem  

Gyógyszerésztudományi Szak 
Tananyag:  Orvosi Virológia gyakorlatok 

III. éves gyógyszerész hallgatók  
   Kezdete: 2006. szeptembertıl 2011. májusig 

Óraszám:  2 óra gyakorlat/II félév, magyar nyelven 
 
  J; Intézmény: Országos Epidemiológiai Központ (OEK), Budapest 

Virológiai Fıosztály  
   Tananyag: Virális gastroenteritisek  

Virológiai Hét – akkreditált továbbképzés (nyilvános) 
   Kezdete: 2008. szeptembertıl – 2012. szeptemberig 

Óraszám: 2 elıadás/év, magyar nyelven 
 

K;  Intézmény: Országos Epidemiológiai Központ (OEK), Budapest  
  Bakteriológia II. Osztály 
Tananyag:  Virális gastroenterititsek diagnosztikája  

akkreditált továbbképzés (nyilvános) 
   Kezdete: 2008. novembertıl – 2012. szeptemberig 

Óraszám: 1 elıadás/év, magyar nyelven 
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L;  Intézmény:  Pécsi Tudományegyetem,  

Általános Orvostudományi Kar  
Tananyag:  „Általános, klinikai és járványügyi virológia” címő fakultatív tárgy 

(elıadó és tantárgyfelelıs) 
III.-VI. éves általános orvostanhallgatók 

   Kezdete:  2013. szeptembertıl - jelenleg 
Óraszám: 12 óra elıadás/II. félév, magyar nyelven 

1 óra gyakorlat/II félév, magyar nyelven 
 

2004. dec. – 2011. május  Pécsi Tudományegyetem 
     Általános Orvostudományi Kar 

*Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet  
Vizsgakérdések összeállítása Orvosi Virológiából 

     általános orvos, fogorvos, gyógyszerész-hallgatók 
 

2009. dec. – jelenleg  Pécsi Tudományegyetem  
Általános Orvostudományi Kar  
Elméleti Orvostudományok Doktori Iskola 
„Bakteriális fertızések molekuláris pathogenezise”  
Prof. Dr. Emıdy Levente vezette Doktori Programjának témakiírója, 
témavezetıje, kurzusok felkért elıadója (http://www.doktori.hu)  
http://www.doktori.hu/index.php?menuid=192&sz_ID=8582 
 

 2015. ápr. – jelenleg  Emberi Erıforrások Minisztériuma, államtitkár 
     Orvosi mikrobiológia területén szakvizsgáztatói feladatok ellátása  
 

Az orvosi mikrobiológia, a laboratóriumi medicina és az infektológia szakvizsgára 
készülı orvosok, valamint klinikai mikrobiológiai szakképesítés készülı egyéb diplomások 
felkészüléséhez szükséges elméleti és gyakorlati virológiai ismeretek személyes átadása. 
Hasonlóan, részvétel a „népegészségügyi ellenır” (Pécsi Tudományegyetem, EFK) 
képzésben. Évente 10-15 fı szakorvos és szakasszisztens személyes képzése 2002 óta. A 
Baranya Megyei Kormányhivatal, Népegészségügyi Fıosztály a Pécsi Tudományegyetem 
akkreditált külsı szakképzı helye; R.G., a szakképzés vezetıje. 
 
 Rendszeresen felkért elıadó posztgraduális képzéseken, akkreditált szak- és 
továbbképzéseken virológiai, közegészségtani-járványtani kérdésekben. Évente átlagosan 4-8 
felkért elıadás tartása az orvosi és járványügyi virológia legkülönbözıbb területérıl, aktuális 
kérdésekrıl egyetemek, kórházak és egészségügyi intézmények részére 2002 óta. (Lásd 
Önéletrajz adatait: elıadások-felkért elıadások) 

 
Az OFTEX rendszerben is elérhetı továbbképzések elıadója (a teljesség igénye nélkül): 
Influenza/madárinfluenza aktuális kérdései; 20 elıadás sorozata a megyeszékhelyeken (2005-
2006) 
Aktualitások a mikrobiológiai diagnosztikában. PTE ÁOK/2010.I./00191 
Gyermekgyógyászati Továbbképzési Program. 2010. II. PTE ÁOK/2010.II/00032 
A klinikai mikrobiológia molekuláris és hagyományos vizsgáló módszerei. DEOEC/2011.II/00274 
Hazai Nemzeti Referencia Laboratóriumok Találkozója. DEOEC/2013.I./00279 
Újdonságok a klinikai mikrobiológiában.SZTE-ÁOK/2014.I./00100  
Infekció, infekciókontroll. Trópusi betegségek. Migráció. PTE ÁOK/2014.II/00107 
A klinikai mikrobiológia aktuális problémái PTE ÁOK/2015.I./00207 
Infekció, infekciókontroll. Trópusi betegségek. Migráció. PTE ÁOK/2015.II/00127 
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Rendszeresen felkért szakértı virológiai, közegészségtani-járványtani kérdésekkel 
kapcsolatban. Részvétel a lakossági tájékoztatás és felvilágosítás szolgálatában a mértékadó 
írott és az elektronikus médiában virológiai, közegészségtani-járványtani kérdésekben. 
(Pl: Új Dunántúli Napló 2004. június 6; Új Dunántúli napló 2008. április 26; Új Dunántúli 
Napló 2008. június 13; Új Dunántúli Napló 2008. november 13; Új Dunántúli Napló, 2009. 
június 19; Szekszárdi Vasárnap 2009. szeptember 13.; Új Dunántúli Napló, 2009. október 7. 
stb.) 
 

A pályázó jelenlegi munkahelye a Baranya Megyei Kormányhivatal, Népegészségügyi 
Fıosztály, Mikrobiológiai Laboratóriumi Osztályon belül a Regionális Virológiai 
Laboratórium, melynek fı tevékenységi köre a klinikai (betegellátás) és járványügyi 
virológiai diagnosztikai tevékenység napi ellátása, a laboratórium vezetése. A laboratórium 
ellátási területe a Dél-Dunántúl (Baranya, Somogy és Tolna megye), a gastroenteritist okozó 
vírusok esetében országos feladatokat ellátó Nemzeti Referencia Laboratórium. A 
laboratórium évente 22.000-24.000 mintából 45.000-55.000 különbözı típusú virológiai 
diagnosztikai és szőrıvizsgálatot végez (a közvetlen víruskimutatás különbözı módszerei – 
HA, LA, immunokromatográfia, ELISA, PCR, RT-PCR, real-time PCR, szekvenálás stb. - és 
szerológia), melynek szervezésének, szakmai felügyeletének és klinikai-járványügyi 
konzultációjának ellátása a pályázó feladata. Ezen kívül rendelés és tanácsadás biztosítása az 
anonim és nevesített HIV szőrıvizsgálatokon megjelentek részére (~300-400 fı/év).  
 

 

DIPLOMAMUNKA TÉMAVEZETŐI TEVÉKENYSÉG 
 

Összesen 9 TDK hallgató (PTE ÁOK, PTE TTK, PTE EFK) irányítása a Pécsi 
Tudományegyetemen (PTE), melyek mindegyike diplomadolgozattal (N=7) vagy dékáni 
pályamővel (N=2) zárultak 2002-tıl: 

 
Belák Gergely (PTE, ÁOK, 2003)   TDK elıadás, 2003 
Németh Andrea (PTE, TTK, 2003) 
Bognár Eszter (PTE, TTK, 2005) 
Balla Krisztina (PTE, TTK, 2005) 
Märcz Laura (PTE, EFK, 2005) 
Pankovics Péter (PTE, TTK, 2007)   TDK elıadás, 2006  
       OTDK elıadás, Debrecen, 2007 

(jelenleg munkatárs) 
Burián Zsófia (PTE, ÁOK, 2009)   TDK elıadás, 2008 
       PTE Dékáni pályamunka, 2009 
       TDK elıadás, 2010 
Sharon Muraleedharan (PTE, ÁOK, 2013)   angol nyelvő, 2013 
Horváth Katalin Barbara (PTE, ÁOK, 2013) TDK elıadás, 2013 
       OTDK elıadás, Szeged 2013 
       Grastyán Konferencia, Pécs 2013 

Magyar Infektológiai és Klinikai 
Mikrobiológiai Társaság 
(MIFKMT) pályázat, Budapest 
2013 
Amerikai Magyar Orvosszövetség 
(HMAA) Konferenciája, 
Balatonfüred, 2013 

       PTE Dékáni pályamunka, 2013 
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A 9 TDK hallgatóból 4 hallgató tartott TDK elıadást összesen 7-szer:  
1 TDK elıadás a PTE TDK-n II. helyezést ért el: Pankovics Péter PTE, TTK, 2006 
1 TDK elıadás az OTDK-n III. helyezést ért el: Pankovics Péter PTE, TTK, 2007 
1 TDK elıadás a PTE TDK-n I. helyezést ért el: Horváth Katalin Barbara PTE, ÁOK, 2013 
1 TDK elıadás az OTDK-n I. helyezést ért el: Horváth Katalin Barbara PTE, ÁOK, 2013 

  
PTE Dékáni pályamunka II. helyezés: Burián Zsófia PTE, ÁOK, 2009 
PTE Dékáni pályamunka I. helyezés: Horváth Katalin Barbara PTE, ÁOK, 2013 

 
A TDK hallgatók által tartott egyéb elıadások és eredményei: 

Grastyán Endre Szakkollégium, Pécs: V. Nemzetközi XI. Országos Interdiszciplináris 
Grastyán Konferencia: I. helyezést ért el: Horváth Katalin Barbara PTE, ÁOK, 2013 
 
Magyar Infektológiai és Klinikai Mikrobiológiai Társaság (MIFKMT), Fiatal 
Infektológusok Fóruma pályázat: I. helyezést ért el: Horváth Katalin Barbara PTE, 
ÁOK, 2013 

 
Amerikai Magyar Orvosszövetség (HMAA) Konferenciája, Balatonfüred 
Horváth Katalin Barbara PTE, ÁOK, 2013 

 
Magyar Onkológusok Társasága XXX. Kongresszus, Pécs, 2013 
Horváth Katalin Barbara PTE, ÁOK, 2013 

 
A 9 diplomadolgozat közül 8 jeles, 1 - külön kérésemre - jó minısítést kapott.  
 

Jelenleg 3 TDK hallgató irányítása: 
Bolba Nóra (PTE, ÁOK, IV. évfolyam) 
Hargitai Renáta (PTE, ÁOK, IV. évfolyam) 
Hamarics Zsófia (PTE, ÁOK, IV. évfolyam) 

 

 

Ph.D. TÉMAVEZETŐI TEVÉKENYSÉG 
 

Forgách Petra (Szent István Egyetem, Állatorv.-tud. Kar) fokozatszerzés éve: 2010 
 (nem regisztrált társ-témavezetı) 
Pankovics Péter (PTE, ÁOK, 2012-2014)   fokozatszerzés éve: 2014 
 (egyszemélyő regisztrált témavezetı) 

 Horváth Katalin Barbara (PTE, ÁOK, 2015. szeptembertıl) 
(egyszemélyő regisztrált témavezetı) 

 
 
IRÁNYÍTOTT SZEMÉLYEK FELSOROLÁSA, A KUTATÓCSOPORT PUBLIKÁCIÓS 
EREDMÉNYEI AZ ELMÚLT 5 ÉVBEN 
 
 
  Név   jelenlegi munkahely     együttmőködés közös munka 
        ideje 
 

Dr. Belák Gergely traumatológus szakorvos  2001-2003  Diplomamunka 
Zala Megyei Kórház    
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Zalaegerszeg  
 

Németh Andrea  biológus, laboratórium-vezetı 2001-2003  Diplomamunka 
Veszprém Megyei Kormányhivatal    
Veszprém 
 

 Bognár Eszter Ph.D.  biológus, PTE ÁOK, Biokémiai  2003-2005 Diplomamunka 
és Orvosi Kémiai Intézet, Pécs 

 
 Balla Krisztina Ph.D. biológus, MTA ATK,   2003-2005 Diplomamunka 

Mezıgazdasági Intézet 
    Kalászos Gabona Rezisztencia 
    Nemesítési Osztály 
 

Boldizsár Ákos biológus, MTA ATK,   2007-2009 4db közös angol  
Mezıgazdasági Intézet     nyelvő közlemény 
Növényi Molekuláris Biológia Osztály 

 
 Dr. Burián Zsófia rezidens orvos, PTE ÁOK, 2008-2010 Diplomamunka, 1db  

Sürgısségi Orvostani Tanszék  közös elsıszerzıs angol 
nyelvő közlemény 

 
 Boros Ákos PhD  biológus, Baranya Megyei  2009-jelenleg 39db angol és magyar  

Kormányhivatal, Regionális    nyelvő közös közlemény  
Virológiai Laboratórium (tanulmányút biztosítása 

(2012) a The Pirbright 
Institute-ba, Pirbright, UK) 

 TÁMOP-4.2.4.A/2-11/1-
2012-0001 Nemzeti Kiváló-
sági Program elnyerése; 
Bolyai János Kutatási 
Ösztöndíj elnyerése (2015-
2018) 

  
 Pankovics Péter Ph.D. biológus, Baranya Megyei  2006-jelenleg 55db angol és magyar  

Kormányhivatal, Regionális   nyelvő közös közlemény,  
Virológiai Laboratórium    lezárult Ph.D. témavezetés

     
Horváth Katalin Barbara    TDK, majd Ph.D. hallgató              2012-jelenleg Diplomamunka, Dékáni 

pályamunka, 3db közös 
(2db elsıszerzıs) 
közlemény, OTDK 
Mikrobiológia I. 
helyezés (Szeged, 2013) 

 
Adonyi Ádám                     jelenleg 3. éves biológus hallgató  2013-jelenleg Diplomamunka, 2db 

angol nyelvő közös 
közlemény, XXXII 
OTDK Mikrobiológia I. 
helyezés (Pécs, 2015), az 
American Society for 
Microbiology (ASM) 
különdíja  (2015) 

 
Hargitai Renáta                  jelenleg 4. éves medika,                  2014-jelenleg 1db közös (elsıszerzıs) 

angol nyelvő közlemény
  

 
A közös közlemények és cikkek felsorolása, továbbá a teljes publikációs lista a  SZAKMAI PUBLIKÁCIÓS 

JEGYZÉKBEN található. 
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ELNYERT HAZAI ÉS NEMZETKÖZI TUDOMÁNYOS KUTATÓI PÁLYÁZATOK 
 

1. Pályázat kiírója: Egészségügyi Tudományos Tanács (ETT 118/2000)  
Címe: Humán calicivírusok okozta gastroenteritis járványok diagnosztikájának és a vírusok 
azonosításának megteremtése.  
Típusa:  ETT 118/2000 (társrésztvevı)     
Éve: 2000-2003   
Elnyert összeg: 2.400.000 Ft 
 
2. Pályázat kiírója: European Union Framework 5 (QLRT-1999-00594), társult tag 
Címe: Food-borne Viruses in Europe (FBVE)  
Típusa: QLRT-1999-00594 (társrésztvevı)        
Éve: 1999-2003   
Elnyert összeg: társult tag, költségvetés nélkül  
 
3. Pályázat kiírója: European Union Framework 6 (SP22-CT-2004-502571)  
Címe: Enteric Virus Emergence – New Tools (EVENT)  
Típusa: SP22-CT-2004-502571 (társrésztvevı, 2006-tól témavezetı és hazai koordinátor)  
Éve: 2004-2009   
Elnyert összeg: 292.708 EUR 
 
4. Pályázat kiírója: European Union DG-Sanco (2003213)  
Címe: Prevention of emerging (food-borne) enteric viral infections: diagnosis, viability 
testing, networking and epidemiology (DIVINE-NET)          
Típusa: 2003213 (társrésztvevı, 2006-tól témavezetı, hazai koordinátor)              
Éve: 2004-2008    
Elnyert összeg: 43.429 EUR 
 
5. Pályázat kiírója: Országos Tudományos és Kutatási Alapprogramok (OTKA, F048433)  
Címe: Magyarországi gastroenteritis járványokból kimutatott calicivírusok molekuláris 
epidemiológiai vizsgálata  
Típusa: OTKA, F048433 (témavezetı)              
Éve: 2005-2008    
Elnyert összeg: 5.100.000 Ft 
 
6. Pályázat kiírója: PHARE külföldi tanulmányút támogatás (HU0011-HU2002/000-180-02-
03) 
Címe: „Az ÁNTSZ járványügyi felügyelet és a támogató informatikai rendszer fejlesztése” 
Típusa: HU0011-HU2002/000-180-02-03 (témavezetı)   
Éve: 2003          
Elnyert összeg: 1.100.000 Ft 
 
7. Pályázat kiírója: PHARE külföldi tanulmányút támogatás (HU0011-HU2002/000-180-02-
03) 
Címe: „Az ÁNTSZ járványügyi felügyelet és a támogató informatikai rendszer fejlesztése”   
Típusa: HU0011-HU2002/000-180-02-03  (témavezetı)  
Éve: 2004           
Elnyert összeg: 730.000 Ft 
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8. Pályázat kiírója: PHARE külföldi tanulmányút támogatás (HUN0011-HU2002/000-180-
02-03) 
Címe: „Az ÁNTSZ járványügyi felügyelet és a támogató informatikai rendszer fejlesztése”  
Típusa: HUN0011-HU2002/000-180-02-03  (témavezetı)  
Éve: 2005        
Elnyert összeg: 320.000 Ft 
 
9. Pályázat kiírója: Magyar Tudományos Akadémia (MTA), „Bolyai János” Kutatási 
Ösztöndíj Kuratóriuma   
Címe: Új, burok nélküli, pozitív, egyszálú RNS (+ssRNS) genomú vírusok és gazdafajaik   
Típusa: BO/00120/11/5 (témavezetı)                 
Éve: 2011-2013  
Elnyert összeg: 124.500 Ft/hó 
 
10. Pályázat kiírója: Országos Tudományos és Kutatási Alapprogramok (OTKA, K83013)  
Címe: Új, burok nélküli, pozitív, egyszálú RNS (+ssRNS) genomú vírusok és gazdafajaik   
Típusa: OTKA, K83013 (témavezetı)                 
Éve: 2011-2014  
Elnyert összeg: 13.900.000 Ft 
 
11. Pályázat kiírója: Országos Tudományos és Kutatási Alapprogramok (OTKA, K111615)  
Címe: Discovery of novel viruses and virus-like agents in animals and humans by molecular 
methods and viral metagenomics  
Típusa: OTKA, K111615 (témavezetı)               
Éve: 2015-2018  
Elnyert összeg: 25.782.000 Ft 
 

 

SZAKMAI TÁRSASÁGI ÉS KÖZÉLETI TESTÜLETI TAGSÁG/VEZETİI 
TISZTSÉGVISELÉS 

  
PÉCSI TUDOMÁNYEGYETEM ÁOK, Tudományos Diákkör (1996-1999) 
MAGYAR ORVOSI KAMARA (MOK), tag (1999 - jelenleg) 
MAGYAR INFEKTOLÓGIAI és KLINIKAI MIKROBIOLÓGIAI TÁRSASÁG (MIFKMT) tag 
(2000 - jelenleg); választott vezetıségi tag (2009 – 2012; újraválasztott 2012 – 2015; 
újraválasztott 2015 - jelenleg) 
MAGYAR MIKROBIOLÓGIAI TÁRSASÁG (MMT), tag (2000 - jelenleg) 
GASTRENTERÁLIS VÍRUSOK NEMZETI REFERENCIA LABORATÓRIUMA vezetı 
(2006 – jelenleg) 
PÉCSI TUDOMÁNYEGYETEM ÁOK Közegészségügyi és Járványügyi Bizottság tag (2005 
– jelenleg) 
EUROPEAN SOCIETY FOR CLINICAL VIROLOGY (ESCV), tag (2009 - jelenleg) 
EUROPEAN SOCIETY FOR CLINICAL MICROBIOLOGY AND INFECTIOUS 
DISEASES (ESCMID), tag (2009 - jelenleg) 
Mikrobiológiai Szakmai Kollégiumi választás jelöltje 2 szakmai társaság (MMT és 
MIFKMT) által (2009) 
KLINIKAI ÉS JÁRVÁNYÜGYI MIKROBIOLÓGIAI SZAKMAI KOLLÉGIUM, 
Tanácsadó Testületének tagja (2011 - jelenleg) 
MAGYAR TUDOMÁNYOS AKADÉMIA (MTA) Köztestületi tag, Elméleti 
Orvostudományi Bizottság (2011 – jelenleg) 
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INTERNATIONAL COMMITTEE ON TAXONOMY OF VIRUSES (ICTV), 
PICORNAVIRIDAE STUDY GROUP, tag (2011- jelenleg)  
MAGYAR TUDOMÁNYOS AKADÉMIA (MTA), Orvosi Tudományok Osztálya, Klinikai 
Tudományos Bizottság, Infektológiai Munkabizottság tag (2012-jelenleg) 
AMERICAN SOCIETY FOR MICROBIOLOGY (ASM), tag (2014 – jelenleg) 
MAGYAR TUDOMÁNYOS AKADÉMIA (MTA), Orvosi Tudományok Osztálya, Bolyai 
János Kutatási Ösztöndíj szakértıi testülete, tag (2014 – jelenleg) 
[OTKA INFRA zsőritag felkérés (2015. nov.); egyelıre az elfoglaltságok miatt nem vállaltam] 
 
DÍJAK, ELISMERÉSEK 
 
- 3 díj, Tudományos Diákköri Konferencia (Pécs, 1999) 
- Rektori dicséret, Rektori pályázat, Pécsi Tudományegyetem (1999) 
- Megyei Tisztiorvosi Dicséret, ÁNTSZ Baranya Megyei Intézete (2002) 
- 3 díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Közlemény-pályázata (2003)  
- utazási grant, 14th European Congress of Clinical Microbiology and Infectious Diseases, 

Prága, Csehország, (2004)  
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata (2004) 
- utazási grant, 2nd International Calicivirus Conference, Dijon, Franciaország (2004) 
- 1. díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Közlemény-pályázata (2005)  
- utazási grant, 16th European Congress of Clinical Microbiology and Infectious Diseases, 

Nice, Franciaország, (2006) 
- “Orvosi Hetilap Markusovszky Lajos Díj - 2005” (2006) 
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata (2006) 
- 2. díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Közlemény-pályázata (2007) 
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata (2007) 
- Elismerı Oklevél OTDK (XXVIII) témavezet ıi tevékenységért, OTDT (2007) 
- utazási grant, 18th European Congress of Clinical Microbiology and Infectious Diseases, 

Barcelona, Spanyolország, (2008)  
- 1. díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Közlemény-pályázata (2008) 
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata (2008) 
- 1. díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Nagygyőlésének (2008) legjobb fiatal elıadója a 

Virológia Szekcióban (2009) 
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata (2009) 
- utazási grant, 12th ESCV Meeting, European Society for Clinical Virology, Isztambul, 

Törökország (2009)  
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata (2010) 
- Magyar Tudományos Akadémia, Bolyai János Kutatási Ösztöndíja (2011) 
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata, Klinikai 

Mikrobiológia Szekció, témavezetı (2012) 
- 1. díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Közlemény-pályázata, témavezetı (2012) 
- 2. díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Közlemény-pályázata, témavezetı (2013) B.Á. 
- 2. díj, Magyar Mikrobiológiai Társaság Közlemény-pályázata, témavezetı (2013) P.P. 
- Elismerı Oklevél OTDK (XXXI) témavezetıi tevékenységért, OTDT (2013) 
- Elismerı Oklevél elkötelezett és eredményes tehetséggondozó tevékenységért, Pécsi 

Tudományegyetem, Rektori Hivatal (2013) 
- 1. díj, Magyar Infektológiai Társaság Fiatal Infektológusok Pályázata, Klinikai 

Mikrobiológia Szekció, témavezetı (2013) 
- Bolyai-plakett, Magyar Tudományos Akadémia (MTA), Bolyai János Kutatási 

Ösztöndíj Kuratóriuma (2014) 
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KONFERENCIA SZERVEZÉS 
 
Fıszervezı: „Foodborne Viruses in Europe” Konzorcium (DIVINE-NET/EVENT, EU6) 3. 
éves konferenciája, Pécs, 2007. szeptember 27-28. 
 
Fıszervezı: A Magyar Infektológiai és Klinikai Mikrobiológiai Társaság Mikrobiológiai 
Szekciójának Tudományos Ülése, Budapest, 2012. március 8. (+szekció elnökség) 
 
Fıszervezı: A Magyar Infektológiai és Klinikai Mikrobiológiai Társaság Mikrobiológiai 
Szekciójának Tudományos Ülése, Budapest, 2013. március 7. (+szekció elnökség) 
 
 
NEMZETKÖZI KAPCSOLATOK 
(a teljesség igénye nélkül) 
 

Az alábbi külföldi Intézetek kutatóival ápolunk szoros, napi munka-kapcsolatot 1999 
óta, melyek közös tanulmányutakban (lsd. tanulmányutakat) kutatói összejövetelekben, 
megbeszélésekben (lsd. tanulmányutak és konferenciák), elnyert közös kutatási pályázatokban 
(lsd. elnyert pályázatok), közös kéziratokban, cikkekben (lsd. publikációs lista), 
diagnosztikumok elıállításában és a munka-kapcsolaton túli személyes kapcsolattartásban is 
testet ölt: 

 
Európa (FBVE, EVENT, DIVINE-NET networks részeként – 1999-tıl): 
National Institute for Public Health and the Environment (RIVM)  Bilthoven, Hollandia 
Erasmus Medical Center (EMC)     Rotterdam, Hollandia 
Health Protection Agency (HPA)     London, Egyesült Királyság 
Swedish Institute for Infectious Disease Control (SIIDC)   Stockholm, Svédország 
University of Helsinki (UH)      Helsinki, Finnország  
Statens Serum Institute (SSI)      Koppenhága, Dánia  
CHU de Dijon        Dijon, Franciaország  
IFREMER        Nantes, Franciaország 
Universitat de Barcelona (UB)     Barcelona, Spanyolország 
Universitat de Valéncia (UVEG)      Valencia, Spanyolország 
Instituto de Salud Carlos IIII (ISCIII)    Madrid, Spanyolország 
University of Ljubljana (UL)      Ljubljana, Szlovénia  
Instituto Superiore di Sanita (ISS)      Róma, Olaszország 
Robert Koch Institute (RKI)       Berlin, Németország  
 
Európa egyéb: 
University of Istanbul       Isztanbul, Törökország  
The Pirbright Institute      Pirbright, Egyesült Királyság 
University of Vienna       Bécs, Ausztria 
CerTest Biotec       Zaragoza, Spanyolország 
Twincore        Hannover, Németország 
 
Észak-Amerika (2001-tıl) 
Cincinnati Children’s Hospital Medical Center (CCHMC)  Cincinnati, Ohio, USA 
Center for Pediatric Research (CPR)     Norfolk, Virginia, USA 
Eastern Virginia Medical School (EVMS)    Norfolk, Virginia, USA 
Center for Disease Control and Prevention (CDC)   Atlanta, Georgia, USA 
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University of California SF      San Francisco, USA 
Blood Systems Research Institute (BSRI)    San Francisco, USA 
 
Noronet – „Global Norovirus Network” részeként 2007-tıl 
National Institute for Public Health and the Environment (RIVM)  Bilthoven, Hollandia 
Center for Disease Control and Prevention (CDC)   Atlanta, USA 
University of Alberta       Alberta, Kanada 
University of New South Wales     Sydney, Ausztrália 
Osaka City Institute of Public Health and Environmental Sciences Osaka, Japan 
Centre for Health Protection      Hong Kong, Kína 
Kenepuru Science Centre      Wellington, Új-Zealand 
University of Pretoria       Pretoria, Dél-Afrikai Közt. 
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VEZETİI ELKÉPZELÉSEK (KONCEPCIÓ, TERVEK) 
 
MOTIVÁCIÓ 
 

A pályázat összeállítását a mikrobiológiáért, ezen belül az orvosi mikrobiológiáért 

érzett aggodalom és felelısség vezérli. Az intézetvezetıi pozíció nem lehet cél, csak eszköz a 

feladatok megoldására. A pályázó szeretné, ha a mikrobiológia – ez a rendkívül összetett 

(bakteriológia, virológia, parazitológia, mikológia, prion), szerteágazó (prokaryota, növény, 

állat, ember, bioszféra stb.), egyben az orvostudomány minden területét érintı és befolyásoló 

diszciplína - betölthetné az ıt megilletı helyét a medicinában. Hogy a mikrobiológus 

szakemberek személyes és szakmai összefogásával, legjobb hagyományaival, ugyanakkor a 

kor színvonalának megfelelı ismeret, eszközpark és módszerskálával lehessen az oktatás-

betegellátás-kutatás egységét szolgálni. Sajnos, jelenleg hazánkban az elvárható képzettségő 

(elsısorban orvosi alapdiplomával rendelkezı) mikrobiológus szakemberek száma és 

korösszetétele sem megfelelı, lemaradásunk a korszerő orvosi mikrobiológiai diagnosztika 

területén a világ élvonalához képest jelentıs és egyre növekszik. Sokszor már a 

világszínvonal (és az attól való távolság) sem kerül felismerésre, megfogalmazásra. Még 

nagyobb probléma, hogy a jelenleg elérhetı, egyébként rendelkezésre álló személyi és tárgyi 

eszközök és erıforrások sincsenek megfelelıen kihasználva, koordinálva, azaz a 

lehetıségeinkhez képest is elmaradás tapasztalható. 

A pályázó úgy érzi, hogy bírja a szakmai társadalom, ezen belül a hazai vezetı és 

rangidıs mikrobiológus kollégák bizalmát és támogatását. Az İ megértésük és fıleg 

biztatásuk ad erıt és hitet ahhoz, hogy e nagy felelısséget, sokrétő szakmai és személyes 

kvalitásokat igénylı feladatra vállalkozhassak. Szeretném a Tılük is megszerzett 

ismereteimet és szemléletemet tovább adni. Szeretném a fiatalokat a mikrobiológia számára 

megnyerni, a tehetséges hallgatókat kiemelni, támogatni és lehetıséget adni a számukra, hogy 

mint a jövı nemzedéke az elıdeiknél jobbak lehessenek, és hogy a megszerzett tudásukat 

elsısorban itthon kamatoztathassák. Szeretném az eddigi csapatmunkámat tovább építeni és 

immár egy kibıvített csapatban dolgozni, ahol a közösen átgondolt, megfogalmazott és 

egyeztetett célok elérése érdekében, jó egyéni kvalitásokra és ötletekre támaszkodva a 

mikrobiológiáért dolgozni és a feladatokra koncentrálva egy irányban elıre haladni. 

A pályázatnak van családi eredető, személyes motivációja is. Dédnagyapám, Dr. 

Reuter Camillo, a pozsonyi Erzsébet, majd a Pécsre menekülı Tudományegyetem – az utókor 

által is elismert - elsı ideggyógyász professzora volt. Ez a családi örökség külön kötelezi az 

embert, és még szigorúbb követelményeket ír elı a pályázónak.  
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HELYZETÉRTÉKELÉS 
 

Az Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet (korábban, 1951-1995, 

Mikrobiológiai Intézet) vezetıit tekitve nagy elıdökkel (Rauss Károly, Kétyi Iván, Emıdy 

Levente, Szekeres Júlia, Pál Tibor, majd ismét Szekeres Júlia) és megırzendı 

hagyományokkal rendelkezı egyetemi Intézet. Tevékenysége az oktatás-kutatás-betegellátás 

(utóbbi a klinikai mikrobiológia) klasszikus egyetemi hármasa köré szervezıdik. Szerencsés 

ötvözetnek tekinthetı, hogy az Intézetben egyszerre vannak jelen, egymással 

kölcsönhatásban, az elméleti mikrobiológia és klinikai mikrobiológiai laboratóriumi 

diagnosztika (klinikai mikrobiológia) alapjai. Bár az Intézet több területen is (pl.: 

bakteriológia, terhességi immunológia) jelentıs, nemzetközi szinten is jegyzett 

tevékenységgel jellemezhetı, fejlıdése nem egyenes vonalú, nem a klasszikus mikrobiológiai 

intézetek szokványos fejlıdését követte és így a jelenlegi profilja eltér a hasonló 

társintézetekétıl. Ezért helyzetének értékelésekor az Intézeten túli, környezeti 

beágyazottságot is számba kell venni. Nem hagyható ugyanis figyelmen kívül az, hogy az 

egyes mikrobiológiai tevékenységek, szakemberek az Egyetemen (illetve az Orvosi 

Mikrobiológiai és Immunitástani Intézeten) belül vagy az Egyetem szervezeti keretein kívül 

érhetıek-e el az Egyetem számára. A klasszikus mikrobiológiai területek közül egyedül a 

bakteriológia van jelen folyamatosan az Intézet falain belül, az alapítás óta. A helyi fejlıdési 

sajátosságoknak köszönhetıen a virológia és a parazitológia – bár az Intézetbıl indultak és 

szorosan, számtalan szállal, szervesen kötıdtek az elmúlt évtizedekben, és kötıdnek ma is az 

Egyetemhez - Pécs város egy más társintézetében kaptak helyett és indultak fejlıdésnek (a 

mikológia diagnosztika egyes részei pedig csak a megyén kívül érhetık el). Érdekességként 

az is hozzáteendı, hogy egyes, szelektált mikrobiológiai vizsgálatok az Orvosi Mikrobiológiai 

és Immunitástani Intézeten (és közvetlen mikrobiológus látókörén) kívül, az Egyetem más 

Intézeteiben érhetık el. Az Intézeten belül folytatott mikrobiológiai diagnosztikai 

tevékenységi körök sem egyforma erısségőek. A klasszikus bakteriológiai vizsgálatoknak 

például nagy hagyományai vannak, de a modern, mőszeres/nagymőszeres, elsısorban 

molekuláris (fehérje és nukleinsav alapú) módszerek (pl.: MALDI-TOF, PCR, real-time PCR, 

mikrobiális genom szekvenálás, új generációs szekvenálási és metagenomikai módszerek stb.) 

nem vagy csak korlátozott mértékben érhetık el a klinikum és a kutatás számára. Ez utóbbi 

területen még a hazai társintézetekhez képest is jelentıs lemaradás tapasztalható. Sajnos a 

mikrobiológiai diagnosztikai tevékenységek (különösen a klinikai bakteriológia) elhelyezési 

körülményei sem megfelelıek, szemmel láthatóan a helységek régen estek át felújításon, a 
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falak leázásosak és vakolathiányosak, a járófelületek elhasználódottak, azaz az elıírásokban 

lefektetett alapelvek, a pormentes laboratóriumi körülmények jelenleg nem biztosítottak. 

Ugyanitt a laboratóriumi bútorok is korszerőtlenek, nem felelnek meg a biztonsági és 

ergonómiai elıírásoknak. A sajátos Intézeti fejlıdés és a viszonylag szők körő mikrobiológiai 

tevékenység hatásai a kutatásban és az oktatásban (graduális és posztgraduális) is fellelhetık. 

A mikrobiológiai kutatások - a fentiekbıl következıen - a bakteriológia területére terjedtek, 

illetve terjednek ki. A Rauss Károly, Kétyi Iván, Emıdy Levente, Pál Tibor és munkatársaik 

által fémjelzett kutatási eredmények nemzetközi jelentıségőek. Sajnos azonban a 

mikrobiológus utánpótlás, a fiatal és középkorú, potens szakemberek hiányoznak az 

Intézetbıl, illetve a felneveltek is részben külföldre távoztak. A kutatói kapcsolatok a 

lehetıségekhez képest kisebbek és tapasztalataim szerint tovább szőkülnek. A graduális 

képzésben a mikrobiológiai oktatás kiegyensúlyozatlan, arányai és szemlélete korszerősítést, 

frissítést igényel. Elıfordul, hogy 6-8 évvel ezelıtti jelentıs orvosi mikrobiológiai 

felfedezések még nem szerepelnek a tananyagban, illetve, hogy nem minden tananyagrész 

átadására biztosított olyan személy, aki az adott témát a gyakorlatban mőveli is. A képzési 

anyag hangsúlyai nincsenek mindig a megfelelı helyen. Például hosszú idın keresztül a 

HIV/AIDS kérdésére (amelyik az egyik legfontosabb pandémiás fertızı betegség jelenleg a 

világon) összesen csak 22,5 perc jutott az egyetemi képzésben. A magyar, az angol és a német 

oktatás anyaga nem minden esetben egybevágó. Figyelembe kell venni azt is, hogy Emıdy 

Levente professzor úr elmúlt 70 éves és a „Bakteriális fertızések molekuláris pathogenezise” 

(A-141/1993) címő Doktori Program (Elméleti Orvostudományok Doktori Iskola, D95) a 

vezetésével lezárult (jelenleg Kerényi Mónika egyetemi docens vette át a munkát). Az orvosi 

mikrobiológia és a fertızı betegségek területén az Egyetem Ph.D. képzése erısítést igényel. 

 

 
VEZETİI PROGRAM 
 

Ma a mikrobiológia, de annak részeként, az orvosi mikrobiológia önmagában is, egy 

igen széles területet felölelı, kiterjedt, összetett és szerteágazó diszciplína. Az élı(!), 

folyamatosan változó(!) (kórokozó, opportunista, szimbióta stb.) mikrobák (baktériumok, 

vírusok, paraziták, gombák, prionok) összetétele, felépítése, pathogenezise, klinikuma, 

laboratóriumi diagnosztikája, antimikrobás kezelése és megelızési lehetıségeivel kapcsolatos 

kérdések képezik a tudományág alapját. Ráadásul, a széklettranszplantáció(!) korában, még 

nem beszéltünk a mikrobák komplex beágyazottságáról, a környezetrıl, a hálózatos világunk 
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(a bioszféra) kapcsolatairól (lásd a„One Health” koncepciót, mint az ember, az állat és a 

környezet-egészségügy egységes szemléletét) és ezek folyamatosan változó és befolyásoló 

hatásairól. Ezek napjaink mikrobiológiai kutatásainak (pl. metagenomika) középpontjába 

kerültek az új nagy áteresztıképességő molekuláris eszközök és módszerek, valamint a 

bioinformatika megjelenésével és igen gyors fejlıdésével. E kutatások eredményei új 

megvilágításba helyezik az emberi egészséggel és betegséggel kapcsolatos ismereteinket és 

kérdéseinket is. Lehet-e elmenni a mellett, hogy az ember genetikai állományának 8%-a 

retrovirális eredető, 40% mikrobiális sajátosságokat mutat, hogy az emberi testnek csak 25%-

a épül fel humán sejtekbıl a többi ezerféle baktériumból és mikrobából (= humán mikrobiom) 

áll? Hogy az egészséges emberi test számszerőleg 10X több baktériumot és 50X több vírust 

tartalmaz, mint humán sejtet és hogy 1 humán génre 100 bakteriális gén jut a szervezetben? 

De csak az ismert humán kórokozó (azaz emberi betegséget okozó) mikrobák száma 

meghaladja az 1400-at (számuk gyorsan emelkedik), amelyeket potenciálisan fel lehetne, 

kell(ene) klinikailag ismerni és mikrobiológiai laboratóriumi módszerekkel igazolni. A 

mikrobiológia egyik nagyszerősége viszont éppen az, hogy a humán kórokozók száma 

gyakorlatilag elhanyagolható a bioszféra és benne az ember mikrobáinak (humán mikrobiom) 

sokfélesége és száma mellett. Egyre több az adat és a bizonyíték a mikrobák megkerülhetetlen 

szerepérıl az élılények evolúciójában és a földi élet kialakulásában is. A mikrobiológia 

radikálisan megváltozott az elmúlt 20 évben. Ma már önmagában az egyes mikrobiológiai 

részterületek is nem egy, de számos szakember együttmőködését, csapatmunkáját igénylik, 

helyben, országos, illetve nemzetközi szinten egyaránt. Jómagam úgy gondolom, hogy ma 

már önbecsapással ér fel az, ha az orvosi mikrobiológia szakvizsga birtokában valaki 

mikrobiológusnak tekinti magát, de „kapaszkodnia kell” akkor is, ha „csak” szerényebben és 

alázatosabban bakteriológusként, virológusként, mikológusként vagy parazitológusként 

szeretne szakmailag a mai kor színvonalának megfelelı szinten elmélyedni a munkájában, 

hogy használjon, és ne ártson a tevékenysége az oktatás, a kutatás vagy a betegellátás 

területén. Jól jellemzik a helyzetet, hogy ma már sok egyetemen az egységes „mikrobiológiai 

intézet” helyett szervezetileg önálló virológiai (pl.: ViroScience), bakteriológiai, 

parazitológiai, mikológiai és klinikai mikrobiológiai diagnosztikai intézeteket állítanak föl. 

Hosszabb távon helyben is célszerő lenne számolni ezzel a fejlıdési iránnyal. 

Mivel maga a diszciplína is összetett és a helyi mikrobiológiai lehetıségek és ezek 

elérhetıségei is összetettek, ezért a vezetıi program legfontosabb elemeinek a nyitást, a 

nyitottságot és az együttmőködést tartom. Nyitást a mikrobiológia mind több területe felé, 

másrészt nyitást minél több mikrobiológus szakember fele egyetemi, városi, országos és 
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nemzetközi szinten egyaránt. Össze kell győjteni, együtt kell mőködni (akár hálózatos 

formában) és fel kell nevelni új szakembereket már a diszciplína méreteinél fogva is azért, 

hogy az oktatás, a kutatás és a betegellátás területein vállalhatóan megfelelhessünk a kor 

kihívásainak, és hogy a világ ne menjen el mellettünk, de legalább ne szakadjunk nagyon le. 

Ennek része a nyitottság, a realitáson, arányokon és a bizonyítékokon alapuló mikrobiológiai 

szemlélet terjesztése és megértetése a szélesebb közönség, a hallgatók, a klinikusok és az 

Egyetem vezetısége fele is. 

Mi szükséges ahhoz, hogy egy korszerő egyetemi mikrobiológiai intézetrıl 

beszélhessünk a XXI. században? 

1. A legfontosabb az emberi erıforrás: az elhivatott, lelkes, szakmai tudással felvértezett 

(mikrobiológus) szakemberek elegendı számban és minıségben. Nagyon fontos, hogy 

minden munkatárs lehetıleg a képzettségének és a személyiségének megfelelı 

munkaterületen dolgozhasson és bontakozhasson ki. Ezért elıször is fontos felmérni 

egyénileg, hogy ki miben tudja a legkiválóbb teljesítményt nyújtani, ki milyen 

feladatkör(ök)ben érzi magát a legjobban, legbiztosabban (oktatás vagy kutatás vagy 

betegellátás, illetve adott esetben egyszerre több területen), mi érdekli, ki mekkora terhelést 

tud és akar vállalni (önismeret/értékelés). Egyénileg fel kell mérni azt is, hogy a 

munkatársaknak milyen céljaik vannak. A megfogalmazott és a kitőzött célok eléréséhez 

milyen körülményekre, eszközökre, segítségre, bátorításra, inspirálásra van szükségük. 

Elengedhetetlen az új, fiatal, lelkes szakemberek kiválasztása és felnevelése, a külföldre 

távozottak visszahívása, lehetıség szerinti visszafogadása, és adott esetben külföldi 

szakemberek meghívása. Az egyéni tulajdonságok ismeretében, a bizalom légkörében, a 

komplementer kompetenciákra építve lehet csapatot építeni, mely hasonlít a szimfonikus 

zenekar felépítéséhez. Azt gondolom ahhoz, hogy versenyképes teljesítmények szülessenek a 

XXI. század elején a kooperáció, a kölcsönös segítésen alapuló szemlélet nélkülözhetetlen és 

elengedhetetlen. A legkárosabbnak tartható az, ha az egyéni érvényesülés szándékosan mások 

rovására történik.  

2. A mikrobiológiai tevékenységeket (oktatás-kutatás-betegellátás) jelentısen befolyásoló, de 

intézeti kereten túl mutató másik szempont, hogy szakmailag megalapozott, világos 

(mikrobiológiai) célok és az új iránt nyitott, korszerő mikrobiológiai szemlélet kialakítására 

van szükség. Szakmai alapokra kell helyezni minden tevékenységet, így ennek kell érvényt 

szerezni a tervezés, a megvalósítás és az értékelés fázisaiban is. Kiterjedt kapcsolatok 

együttmőködések kialakítása és ápolása szükséges a szakmabeliekkel és a társszakmák 

képviselıivel, beleértve a személyes és az on-line kapcsolatokat is. Ezek biztosítják, hogy a 
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modern klinikai mikrobiológia központi elemének, a konzultációs tevékenységnek meg 

lehessen felelni. Szakmai kompetenciák és konzultáció nélkül a mikrobiológiai laboratóriumi 

tevékenység nem sokat ér, sıt amellett, hogy nagyon drága, a betegekre nézve veszélyes is 

lehet. A mikrobiológia önálló tudományág, egyedi szemléletekkel, módszerekkel, szakmai 

szabályokkal és tiszteletben tartandó elvekkel. Hogy még érthetıbben fogalmazzak, a 

mikrobiológiai diagnosztika nem egyenlı egy adott vizsgálat elvégzésével. Törekedni kell 

arra, hogy az orvosi mikrobiológiai laboratóriumi tevékenység csak mikrobiológus szakember 

javaslatainak figyelembe vételével és munkájának segítségével történhessen. Fontos kiemelni, 

hogy a laboratóriumi eredmények interpretálását csak orvos mikrobiológus végezheti. 

Szélesebb értelembe is üdvözítı lenne, ha mikrobiológiai, illetve a mikrobiológiát bármilyen 

formában érintı kérdésekben minden esetben meghallgatnák és figyelembe vennék a 

mikrobiológusok álláspontját (ettıl nem kell félni, az igazi, szakmabéli mikrobiológus 

egyébként is szerény és takarékos). Az orvosi mikrobiológiai számtalan jelentıs, régebben 

vagy újonnan felmerülı kihívás elıtt áll a diagnosztika, a terápia, az infekciókontrol és a 

megelızés területén. A nozokómiális és a (re)emerging fertızéseket, az antibiotikum 

rezisztencia növekedését és a multidrug rezisztens baktériumok megjelenését – csak hogy 

néhányat felsoroljak - nem mikrobiológusok okozták. Itt lenne az ideje a szemléletváltásra és 

jó volna, ha a szemléletformálásban a mikrobiológusok szerepet kaphatnának. 

3. Megfelelı laboratóriumi eszközpark spektrum, amelyekhez folyamatosan biztosított a 

reagens és anyagellátás. Megfelelı laboratóriumi  környezet biztosítása. 

4. A tevékenységet támogató – helyi és szélesebb - környezet. 

 

Oktatási feladatok 

Az Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézetnek fontos feladatokat kell ellátnia 

a graduális és a posztgraduális képzésben. A magyar, az angol és a német nyelvő orvosképzés 

mellett, a fogorvos, a gyógyszerész és a dietetikus képzésben is helyt kell állnia, továbbá 

fontos feladatai vannak a középszintő/felsıszintő egészségügyi (analítikus, mikrobiológiai 

laboratóriumi szakasszisztencia utánpótlás elméleti és gyakorlati) szakképzésben is. Ha lehet 

különbséget tenni, akkor az oktatás az oktatás-kutatás-betegellátás hármasának legfontosabb 

eleme. Itt dıl el, hogy lesznek-e olyan megfelelıen képzett szakemberek, akik majd az 

oktatást, a kutatást vagy a betegellátást el tudják látni a jövıben. Az oktatás célja a korszerő, 

használható mikrobiológiai ismeretek átadása és a jövı szakember generációjának 

kiválasztása, felkészítése. 
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Az Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézetben a graduális oktatás (elıadások 

és gyakorlatok) mennyisége, idıkeretei megfelelıek, adott esetben kedvezıbbek, mint a hazai 

társegyetemek esetében. Ezt a tradíciót célszerő megtartani, hisz érzékelhetı, hogy a Pécsi 

Tudományegyetemrıl kikerülı orvosok a mikrobiológia területén általában az átlaghoz képest 

jártasabbak. Ez azonban tovább jobbítandó, és jobbítható is az oktatás színvonalának és 

szervezettségének növelésével. Minimális elvárás minden oktatási feladatot felvállalótól 

(személytıl és intézettıl), hogy folyamatosan felülvizsgálja a tantárgy részeit, arányait, 

szemléletét, integrálja anyagába az új hazai és nemzetközi eredményeket, felfedezéseket. 

Ezeknek az oktatásban minden évben szigorúan tükrözıdni kell, különösen egy olyan 

területen, mint a mikrobiológia, ahol naponta írnak le újabb kórokozókat és a már ismertek is 

folyamatosan változnak, ráadásul minden évben felbukkan valamilyen nemzetközi 

jelentıséggel bíró humán pathogén is.  

Szükséges egy általános mikrobiológiai szemlélet kialakítása az oktatásban e mellett 

pedig a hangsúlyok kiemelése és azok szigorú számon kérése. Tovább kell erısíteni a klinikai 

mikrobiológiai szemléletet is a graduális képzésben. A mikrobák részletes leírása helyett – 

ahol lehet - törekedni kell a lényeg kiemelésére a klinikai szempontok hangsúlyozásával, hogy 

segítsük a klinikusok megelızı/betegellátó (felismerés, mintavétel, lelet értékelés, 

konzultáció, kezelés, megelızés) tevékenységét és ennek következtében saját mikrobiológiai 

diagnosztikai munkánk eredményességét is. A szindróma-specifikus nézıponttal, az eset 

bemutatásokkal és az interaktív oktatási formákkal gyakrabban kellene élni az oktatásban. 

Különös figyelmet kell fordítani arra, hogy a külföldi anyanyelvő hallgatók hazájuk jellemzı 

fertızı betegségeinek mikrobiológiájával is tisztában legyenek. Bizonyított, élvonalbeli hazai 

és nemzetközi szaktekintélyek vendégelıadói meghívása emelheti az oktatás színvonalát, 

példaképeket mutathat a hallgatóságnak és tágíthatja a világképet. Hangsúlyt kell helyezni a 

hallgatók motiválására is. A jó elıadásokon és gyakorlatokon túl az arra érzékeny hallgatókat 

aktív formában is be kell vonni az Intézet szakmai életébe, és így meg lehet nyerni ıket a 

mikrobiológia számára. Meghirdetésre kerülhetne az „Az év hallgatói mikrobiológiai ötlete” 

pályázata, ahol minden évben a legjobb, legszellemesebb kutatási ötletet, ha érdemes rá, 

anyagi támogatással megvalósíthatná az ötletadó.  

Véleményem szerint ismét meg kell teremteni annak a feltételeit, hogy a 

mikrobiológia tantárgy esetében legalább a szigorlati számonkérés szóbeli formában történjen 

a graduális képzésben.  

A TDK, a Ph.D. és a szakképzés szolgálja azt, hogy a graduális képzésbıl kikerülı, a 

mikrobiológia iránt érdeklıdı és a szakma mővelésére alkalmas személyekbıl a munkájuk 
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iránt elhivatott szakemberek válhassanak. Az oktatáson belül is a legfontosabb területeknek 

tekinthetık. Nem szabad sajnálni az erıfeszítést és a befektetést, igyekezni kell az 

erıforrásokat, és a kooperációkat erre a területre csoportosítani. Minden ígéretes és 

szorgalmas jelölt támogatást érdemel és egyben új reményt jelent a mikrobiológia számára. 

Ezért szükséges a TDK tevékenyég, ezen belül az önálló gyakorlati és kooperációs 

tevékenységet is igénylı TDK munkák támogatása, valamint az Elméleti Orvostudományok 

Doktori Iskolán belül, az orvosi mikrobiológia/fertızı betegségek területén (például 

„Mikrobiológia és fertızı betegségek” néven) a Doktori Program megerısítése, szakmai 

programjának kiszélesítése. 

 

Kutatási feladatok 

A jelenlegi intézeti kutatási irányvonalak és tradíciók megtartandók és fejlesztendık, 

ugyanakkor a kutatási területek szélesítendık, és új mikrobiológiai kutatási vonalak indítása 

(például mikrobiális evolúció, diverzitás, az egyedi mikrobák kutatása mellett a mikrobiális 

közösségek vizsgálata stb.) is szükséges. Törekedni kell arra, hogy az (orvosi) mikrobiológia 

minden fı területén legyen szakember, illetve induljon kutatás. A bakteriológia mellett be kell 

kapcsolni a virológiai kutatásokat és a megfelelı körülmények megteremtése után célszerő 

lenne a parazitológiai és mikológia kutatások elindítása is. A kutatási potenciál növeléséhez 

egyrészt szükséges az elıremutató egyetemi, városi, hazai és külföldi kapcsolatok 

(networking), együttmőködések növelése (a mikrobiológia kiterjedtsége miatt szinte nincs 

olyan terület, amellyel ne lehetne együttmőködést kialakítani, csak a kapacitások szabhatnak 

határt), másrészt, ha lehetséges, akkor a külföldön dolgozó szakembereinket is haza kell hívni. 

Nem elsısorban sok pénz, hanem sok szürkeállomány szükséges a jó kutatáshoz. Ugyanakkor 

olyan csapatépítésre van szükség, amely eredményeként az Intézet sikeresen indulhat majd a 

hazai, illetve nemzetközi kutatási pályázatokon, hozzájárulva a kutatások szakmai és 

pénzügyi hátteréhez, a szükséges eszközök beszerzéséhez. Célszerő lenne bevonni a „One 

Health” koncepció szemléletet a mikrobiológiai kutatásokba, azért, hogy a humán, állat és 

környezet mikrobiológia és fertızı betegségek összefüggései szélesebb látószögő 

szemüvegen át legyenek láthatók és vizsgálhatók. Ezért nyitás és együttmőködés szükséges az 

állatorvosokkal, az állategészségügy és a környezet-egészségügy területén dolgozókkal is. A 

digitális világ már egy jó ideje a mikrobiológus alap eszköztárának a része! A mikrobiológiai 

kutatások már ma is nagy mennyiségő adat és információ feldolgozását és elemzését igénylik 

(ez a jövıben egyértelmően fokozódni fog!), így a bioinformatikai és információtechnológiai 

(IT) eszközök (pl.: szuperszámítógép stb.) és szakemberek bevonása is szükséges a munkába. 
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Törekedni kell arra, hogy az Intézet, az egyetemi vezetés támogatásával, részt vehessen hazai 

és nemzetközi konferenciák, szimpóziumok szervezésében és Pécsre hozatalában, a 

mikrobiológiai/fertızı betegségek témáiban. A terhességi immunológiai munkacsoport 

helyzete, kapcsolódása a mikrobiológiai kutatásokhoz konstruktív párbeszédet és mindenki 

számára elfogadható megoldást igényel. 

 

Betegellátási feladatok, laboratóriumi diagnosztika (klinikai mikrobiológia) 

Igen komplex, komoly szakértelmet igénylı feladat, közvetlen és szerves kapcsolatban 

van a klinikummal, így idıben is folyamatos szakellátási tevékenységet követel. (A klinikai 

mikrobiológia társa a járványügyi mikrobiológia, mindkettı rá jellemzı célokkal és 

módszerekkel rendelkezik.) A klinikai mikrobiológia célja a szakmailag megalapozott és 

indokolt klinikai mikrobiológiai vizsgálatok és terápiás javaslatok biztosítása a közvetlen 

betegellátás érdekében. Akkor dolgozik megfelelıen, ha egy adott klinikai diagnózis, klinikai 

kérdés alátámasztására a megfelelı számú, minıségő és típusú vizsgálat(ok) végzi el. Ebbıl 

az is következik, hogy megfelelı klinikai mikrobiológiai diagnosztikai tevékenység a 

klinikussal való együttmőködés (kölcsönös KONZULTÁCIÓ) nélkül nem képzelhetı el és az 

is, hogy számos, különbözı módszernek és eszköznek kell rendelkezésre állni ahhoz, hogy a 

felmerült kérdésre - a módszerek közül választva – a legmegfelelıbb választ tudja adni a 

mikrobiológus. 

Azért, hogy szakmailag megalapozott, de költség-hatékony legyen a munkavégzés, 

például a felesleges (netán értelmetlen) vizsgálatok száma minimálisra csökkenjen, a 

társszakmákkal való kapcsolat erısítése és a szakmai konzultáció elmélyítése szükséges. Az 

orvosi mikrobiológia elsıdleges társszakmáinak tekinthetı az infektológia/fertızı betegségek; 

a járványügyi szolgálat; a kórházi infekciókontrol; a közegészségtan-járványtan; a 

gyermekgyógyászat; az üzem- és munkaegészségügy; a klinikai szakmák fertızésekkel 

kapcsolatos területei és – talán elsıre meglepı -, de az állategészségügy is. A klinikai 

mikrobiológia esetén, a klinikum számára szükséges az intenzívebb szakmai segítségnyújtás 

és a konzultációra épített mikrobiológiai diagnosztika biztosítása. Hiszen csak jó kérdésre 

lehet jó választ adni! Ha másként nem megy, itt akár adminisztratív eszközöket is igénybe kell 

venni, hogy az elızetes konzultációra sor kerüljön (pl.: bizonyos vizsgálat nem kérhetı – 

elektronikusan – ha nincs anamnézis/klinikai adat a betegrıl vagy nem történt meg a 

konzultáció). Erısítést igényel az egyetemi infekció kontrol és a járványügyi szemlélet is. A 

klinikai mikrobiológia érdeke (és kötelessége is) a jó szakmai kapcsolat ápolása a járványügyi 
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mikrobiológiai laboratóriumokkal és a járványügyi szolgálattal. Megfontolandó egy formális 

párbeszéd és mikrobiológiai diagnosztikai kapcsolat kialakítása az állategészségüggyel is. 

Erısíteni és fejleszteni kell az Intézeti klinikai mikrobiológiai tevékenységet is. Át kell 

tekinteni a tevékenységeket, a vizsgálati palettát és prioritásokat kell megfogalmazni. A 

rendelkezésre álló anyagi források, eszközök, munkaerı és munkaidı ismeretében lehet 

megtervezni a jelenleg felvállalható tevékenységeket, illetve megtervezni az elérendı világos 

szakmai célokat. A tervezésben a szakmai elvek, a költség-hatékonyság és a jogszabályi 

környezet az iránymutató tényezık. Figyelembe kell venni a mikrobiológia sajátos fejlıdését 

a városunkban. Törekedni kell arra, hogy a városban ma elérhetı diagnosztikai területek 

összefogásra kerüljenek, hogy a párhuzamosságok csökkenjenek és a vizsgálatok a 

mikrobiológia minden területén (bakteriológia, virológia, parazitológia és mikológia) idıvel - 

a feltételek megléte esetén - elérhetıvé váljanak. Célszerő lenne (és a mikrobiológia fejlıdése 

érdekében elkerülhetetlennek tartom) egy szakmai kerekasztal létrehozását, ahol minden a 

városban mikrobiológiában érintett fél (és mikrobiológus) a közös célok érdekében leülne 

egyeztetni és összehangolná a tevékenységét, és adott esetben szervezeti összekapcsolódásra 

is sor kerülhetne (lásd „Kiegészítések, javaslatok” rész). Természetesen az Egyetemen belüli, 

de az Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet keretein kívüli mikrobiológiai 

diagnosztikai tevékenységek köre is bele tartozna a szakmai egyeztetésbe, az új szervezeti és 

mőködési keret kialakításába. A kérdéskör a finanszírozás kérdéseinek áttekintését is érinti: a 

megfogalmazott cél az lehetne, hogy kevesebbıl, jobb klinikai mikrobiológiai diagnosztika 

tevékenység legyen a klinikusok (és természetesen a betegek) számára elérhetı. 

Annak érdekében, hogy a felmerült klinikai kérdésekre mindig a legmegfelelıbben 

lehessen válaszolni a klinikai mikrobiológiának és  a mikrobiológusnak a módszerek széles 

választható skálájával kell rendelkeznie. Ebbe az is beletartozik, hogy a hagyományos, 

klasszikus módszerek megtartása, ismerete és alkalmazása mellett a korszerő mikrobiológiai 

laboratóriumi módszerek rendelkezésre állása is. A klasszikus módszerekben az Intézet 

nagyon erıs, de hiányoznak a szükséges korszerő mőszerek és berendezések. Az eszközök 

használatához való hozzáférés (mőszerhasználat) vagy valamilyen formában a hozzájutás 

(megvásárlás) a klinikai mikrobiológiai diagnosztika további létének kulcskérdése. Egy 

egyetemi klinikai mikrobiológiai laboratórium nem mőködhet korszerő nukleinsav és fehérje 

azonosító (MALDI-TOF, PCR és real-time PCR, szekvenáló, új generációs szekvenáló-NGS 

stb.) eszközök és módszerek nélkül! Mindent meg kell tenni azért, hogy ezek – a ma már 

rutinszerően alkalmazott - eszközök mielıbb a betegellátást szolgálhassák. Egyben fel kell 

készülni a klinikai mikrobiológia elıtt álló – minden bizonnyal robbanásszerő - változásra, 
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melyet a nagy áteresztı képességő diagnosztikai módszerek, technikák és a nagy 

adatmennyiség feldolgozására alkalmas bioinformatikai eszközök kínálnak. Aki itt kimarad, 

az lemarad! 

Gondot kell fordítani arra, hogy a klinikai mikrobiológiai tevékenység elemei 

megfelelı minıségbiztosítási rendszerben mőködjenek, illetve az egyes vizsgálatok 

folyamatos, külsı megmérettetésben, összehasonlításban és értékelésben (körvizsgálat) is 

részt vegyenek. 

Nem kerülhetı meg az Intézet mikrobiológiai diagnosztikai laboratóriumainak és a 

helységek funkcióinak újragondolása, bıvítése, felújítása és korszerősítése sem. Mielıbbi 

megoldást igényel a klinikai bakteriológiai vizsgálatokra használt helységek átgondolt 

korszerősítése. Az sem biztos, hogy a felvázolt elérendı célok szempontjából minden igény 

kielégíthetı a jelenlegi körülmények, adottságok között, ezért középtávon érdemes lenne 

átgondolt szakmai tervezéssel egy a kor színvonalának megfelelı mikrobiológiai 

diagnosztikai központban gondolkodni (könnyen elérhetı fizikai kapcsolattal a klinikumhoz). 

Megérett rá az idı és érdemes lenne megfontolni azt is, hogy a fenti, nagy mőszer, 

jelentıs szakmai és anyagi forrásokat igénylı molekuláris klinikai mikrobiológiai vizsgálatok 

centrumai regionális központokban, de legalább az orvosi karral mőködı egyetemek 

környezetében kerüljenek megszervezésre, kialakításra. Az egyes fertızı betegségek 

ellátásának klinikai decentralizálását (például krónikus virális hepatitisek, HIV stb.) követnie 

kellene a klinikai molekuláris mikrobiológiai vizsgálatok régiós megszervezésének is. Az e 

körbe tartozó vizsgálatok és ezek száma az utóbbi 5-8 évben véleményem szerint elérték azt a 

kritikus tömeget, amikor szükséges országos szinten megszervezni (decentralizálni) és 

kiépíteni az infrastruktúrát. Elsısorban a kezelés monitorizálását (hepatitis B vírus, hepatitis C 

vírus, HIV) igénylı fertızések molekuláris klinikai mikrobiológiai vizsgálatai (nukleinsav 

kimutatás és kópiaszám meghatározás, például real-time PCR), valamint a baktérium 

identifikálás (MALDI-TOF) jelenthetnék a centrumok szervezésének elsı lépését, magját. E 

köré lehetne szervezni régiós szinten a klinikai fontosságú kórokozók (vírus, baktérium, 

parazita, gomba) molekuláris klinikai mikrobiológiai diagnosztikai vizsgálatát (például: 

intrauterin és újszülöttkori (CMV, HSV stb.) fertızések; a csecsemı és kisgyermekkori súlyos 

fertızések; az immunhiányos és immunszuppresszált betegek fertızéseinek; transzplantált és 

haematológiai betegek fertızéseinek stb. molekuláris klinikai mikrobiológiai diagnosztikája, 

monitorozása), illetve keretet adni további és az újabb fejlesztéső nagy értékő mőszeres (pl.: 

NGS) vizsgálatoknak. Ezek jelenleg vagy egyáltalán nem elérhetık a betegellátás csúcsát 

jelentı Egyetemek(!) számára vagy csak ad hoc, vagy közvetett úton érhetık el az ország 
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távoli pontjain, vagy az országon kívül. A regionális centrumok lehetıvé tennék a legfıbb cél 

a korszerő és gyors betegellátás biztosítását, de egyben a vizsgálatok költség-hatékony 

hozzáférését, az erıforrások (szakember, eszközök, mőszerpark) racionális elosztását, 

mőködtetését. A centrumok kizárólag indokolt esetben, klinikussal való elızetes, közvetlen 

konzultációt követıen, szakmai vagy jogszabályi elıírás alapján végeznének vizsgálatokat. A 

centrumok egységes, egymással harmonizált protokollokkal, minıségbiztosítási rendszerrel 

dolgoznának az adatok összehasonlíthatósága és a költségcsökkentés érdekében. A pécsi 

regionális központ Baranya, Somogy és Tolna megyét láthatná el. A hálózat kialakítása 

természetesen a társegyetemek, az érintettek, valamint az ország egészségügyi vezetésének 

egyeztetését feltételezi és jogszabályi változtatásokat és a pénzügyi keret biztosítását, 

megosztását is igényli. 

 

Kiegészítések, javaslatok 

Az Orvosi Mikrobiológiai és Immuntástani Intézet és a mikrobiológia sajátos pécsi 

fejlıdésére ismételten ki kell térni, az ezzel kapcsolatos kérdések a pályázati anyagom 

meghatározó elemei. Megoldást igényel a különbözı mikrobiológiai tevékenységek 

összehangolása a városban és az Egyetemen. A tradíciókat és értékeket meg kell tartani, 

ugyanakkor elıre, a jövı fele kell tekinteni. Túl kevés a mikrobiológus (és az anyagi forrás) 

ahhoz, hogy megengedhetjük magunknak azt a luxust, hogy ne támaszkodjunk egymásra, 

illetve hagyjuk magunkat megosztásra ítéltetni. Meggyızıdésem, hogy mindenki sokat 

nyerne, ha a mikrobiológiai tevékenységek, a mikrobiológusok, a mikrobiológiával 

foglalkozó városi intézetek és intézmények egymáshoz közelebb kerülnének. Egészen biztos, 

hogy nyitott, szakmai szempontokat figyelembe vevı, konstruktív egyeztetéssel megtalálnánk 

a közös pontokat és a közös célokat, a minden fél számára megfelelı közös együttmőködési 

formákat. Már csak azért is így van, mert nehezen tudom elképzelni, hogy a fentebb 

megfogalmazott célok egy részét meg lehetne a nélkül valósítani, hogy a jelenlegi 

munkahelyem laboratóriumával ne maradna fenn jó, napi munkakapcsolatom, és 

lemondhatnánk például az ott felhalmozott és rendelkezésre álló anyagokról, eszközökrıl, az 

aktuálisan futó kutatási pályázatokról, projektekrıl és szakemberekrıl. Szerencsés, mások 

számára is példa mutató konstellációnak és talán vissza nem térı lehetıségnek tartom a 

helyzetet, ha sikerülne a jelenleg munkát adó laboratóriumomat, a maga tradícióival és 

pozitívumaival (személyi, infrastruktúra és körülmény), valamilyen formában akár 

szervezetileg is csatlakoztatni az Egyetem kereteihez, az Orvosi Mikrobiológiai és 
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Immunitástani Intézethez. Így az a számtalan kihasználatlan potenciálisan kölcsönös elınyt, 

amely ma is létezik, ki lehetne használni az oktatás, a kutatás és a betegellátás területén is.  

Az Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet erısödı mikrobiológiai profiljának 

idıvel az intézet nevében is érdemes lenne tükrözıdnie. Az esetleges új név kiválasztása – 

mint minden változtatás - az érintettekkel egyeztetve konszenzus alapján történhetne. 

Megfontolandó többek között a hagyományos név az Orvosi Mikrobiológiai Intézet mellett az 

„Orvosi és Klinikai Mikrobiológiai Intézet” vagy a „Orvosi Mikrobiológiai és Fertızı 

Betegségek Intézete” nevek is. 

Külsı pályázóként talán célszerő a személyes tulajdonságokra, a stílusra és a vezetıi 

képességekkel kapcsolatos (nyilván szubjektív) személyes önértékelésre is kitérni. 

Munkámban nyitott, ıszinte, párbeszédre törekvı munkahelyi környezet kialakítására, 

kölcsönösen elınyös együttmőködésekre, céltudatos csapatmunka kialakítására törekszem. 

Csak annyi munkát szoktam elvállalni, amennyit tudom, hogy megfelelı színvonalon el tudok 

látni. Szeretem, ha a munkatársakkal együttmőködve, érvek és ellenérvek ütköztetése mellett 

konstruktív párbeszéd során fogalmazódnak meg a közös, konszenzusos célok, az egyénre 

lebontott feladatok és a megvalósítás módjai és határideje. Motiválom minden munkatársamat 

és hallgatómat, hogy legyenek ötleteik elképzeléseik, azokat ne szégyelljék megosztani, 

megvitatni (brain storming), és a jó ötletekhez szerezzenek támogatókat, partnereket és 

igyekezzenek azokat mielıbb megvalósítani. Az építı kritika mellett minden rendelkezésemre 

álló eszközzel igyekszem az ilyen terveket támogatni. Nincs jobb, ha a kollégák örömmel, 

elkötelezetten és motiváltan végzik eredményes munkájukat. Az elhatározott célok 

megvalósulását folyamatosan igyekszem nyomon követni, jó értelemben ellenırizni, illetve 

javaslatokat tenni a módosításra amennyiben szükséges. A legfontosabb mérce a jól elvégzett 

munka és a bizonyított teljesítmény. Bosszant a szervezetlenség, a pazarlás, az öncélúság, az 

ıszinteség és a szakmai érvek hiánya, és ha valami a „józan ésszel” ellentétes. 

Egy egyetemi intézetvezetıi pozíció széles látókört igényel és vár el. Felelısséget 

jelent nem csak néhány munkatárs, hallgató, beteg jövıje szempontjából, de országos és 

nemzetközi szinten is. Elvárás, hogy tevékeny, felelıs részese legyen a szakmapolitikai 

kérdések és a válaszok kialakításában, a jogszabályi környezet jobbításában, az ország 

lakosságának egészségi állapotának javításában, az országot érintı kérdések 

megválaszolásában és meg kell állnia helyét az európai és a nemzetközi környezetben is. 

Minden jelenlegi és jövıbeni felkérés, tagság, tevékenység csak ebben a keretben 

értelmezhetı.  
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Azt gondolom, hogy bárki is kap megbízást az Intézet vezetésére, az elıtte álló 

elvégzendı feladatok száma nem kevés és méretei nem csekélyek. A megfogalmazott 

program megvalósítása nem megy egyik napról a másikra, hosszú évek nyugodt és kitartó 

építı munkája szükséges hozzá. Csak világos célokkal, szívós, ıszinte szakmai munkával, az 

Intézet munkatársainak összefogással és a dékáni, egyetemi vezetés megértı támogatásával 

lehetséges az orvosi mikrobiológia felélesztése „Csipkerózsika” álmából, majd a talpra 

állítása és a felzárkóztatása is. És az is, hogy a Pécsi Tudományegyetem, Orvosi 

Mikrobiológiai és Immunitástani Intézetre és hálózatára, mint a legjobb hazai mikrobiológiai 

szakmai mőhelyre tekinthessenek itthon és külföldön egyaránt. 

 
 
 
Pécs, 2015. december 9. 
 
 

 
 

Dr. Reuter Gábor 
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NYILATKOZATOK 

 

ÖSSZEFÉRHETETLENSÉGI NYILATKOZAT 

és 
 

VAGYONNYILATKOZAT 
 
 
 
Alulírott, Reuter Gábor kijelentem, hogy a jelen nyilatkozat megtételekor nem áll fenn olyan 
további jogviszonyom és a nyilatkozat megtételét követıen sem létesítek olyan 
munkavégzésre irányuló további jogviszonyt, amely a magasabb vezetıi megbízásommal 
összeférhetetlen.  
 
Tudomásul veszem, hogy a magasabb vezetıi megbízásommal összeférhetetlennek minısül, 

- amennyiben a közeli hozzátartozómmal (a közeli hozzátartozó meghatározása az Mt 
139. § (2) bekezdése szerint megállapított) irányítási, felügyeleti, ellenırzési vagy 
elszámolási kapcsolatba kerülnék; 

- a munkáltatóéval azonos, vagy ahhoz hasonló tevékenységet is végzı, illetve a 
munkáltatóval rendszeres gazdasági kapcsolatban álló más gazdasági társaságban 
vezetı tisztségviselıi, felügyelıbizottsági tagságot töltenék be. 

 
Tudomásul veszem továbbá, hogy sem én, sem a közeli hozzátartozóm nem tölthet be olyan 
intézményi társaságban vezetı tisztségviselıi feladatokat, nem lehet tagja a felügyelı 
bizottságának, továbbá nem láthat el a társaságban könyvvizsgálói feladatot, amelyet a 
felsıoktatási intézmény hozott létre, illetve amelyben részesedéssel rendelkezik. 
 
Tudomásul veszem, hogy a kizáró okok a megbízás teljes idıtartamára vonatkoznak. 
 
Kötelezettséget vállalok arra, hogy amennyiben bármely összeférhetetlenségi ok felmerül, 
akár velem, akár közeli hozzátartozómmal szemben, úgy ennek tényét haladéktalanul 
bejelentem a munkáltatói jogkör gyakorlójának.  
 

Vezetıi megbízás esetén vagyonnyilatkozat-tételi kötelezettségemnek határidıben eleget 

teszek. 

 

Pécs, 2015. december 9. 

 

Tisztelettel, 

 
        Dr. Reuter Gábor 
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MEGISMERHETİSÉGI NYILATKOZAT 

FELHATALMAZÁS 
 
 

 

 

 

 

Alulírott, Reuter Gábor hozzájárulok ahhoz, hogy a Pécsi Tudományegyetem, 

Általános Orvostudományi Kar, Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézet 

intézetvezetıi/intézetigazgatói állására benyújtott teljes pályázati anyagomat a vonatkozó 

jogszabályok, valamint az Egyetem szervezeti és mőködési szabályzata szerint erre illetékes 

testületek és személyek megismerjék, illetve abba betekintsenek. 

 

 

 

Pécs, 2015. december 9. 

 

 

 

   Tisztelettel, 

 

       Dr. Reuter Gábor 
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MELLÉKLETEK 
 
VÉGZETTSÉGET, SZAKKÉPZETTSÉGET, NYELVTUDÁST ÉS TUDOMÁNYOS 
FOKOZATOT (Ph.D., D.Sc.) IGAZOLÓ OKLEVELEK MÁSOLATAI 



 167 

 

 
Nyomtatott pályázati anyag hátoldalán: Dr. Végh Péter közjegyzı; 7621 Pécs, Ferencesek utcája 21.  
ügyszám: 41022/H/1744/2015. 



 168 
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 Nyomtatott pályázati anyag hátoldalán: Dr. Végh Péter közjegyzı; 7621 Pécs, Ferencesek utcája 21.  

ügyszám: 41022/H/1743/2015. 
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Nyomtatott pályázati anyag hátoldalán: Dr. Végh Péter közjegyzı; 7621 Pécs, Ferencesek utcája 21.  
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